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Introduction

Depuis une vingtaine d’années, la souris genétiguement modifiée représente un outil particulierement important et nécessaire dans la recherche
biomédicale, permettant d’étudier I'implication de differents genes dans le fonctionnement physiologique de nos tissus, de mieux comprendre les
mécanismes pathologiques et de rechercher de nouvelles cibles thérapeutiques.

Avec l'avenement de la technologie CRISPR/Cas9, les manipulations genétigues sont rendues accessibles chez le Rat. L'utilisation de ce modele
confere un énorme avantage pour les études de genomique fonctionnelle en permettant de conforter et d’étendre les découvertes réalisees chez la
Souris.

Nous avons effectué le phénotypage comportemental d’'un premier modele de Rat genétiguement modifié genéeré a I'lnstitut Clinique de la Souris.
Une comparaison des differents parametres du test de reconnaissance d’objets a eégalement éte realisée entre des rats Sprague-Dawley et des
souris C57BL/6N, largement utilisées pour la génération de souris transgeniques.
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Conclusion
Le phénotypage de notre premier modele de Rat généetiguement modifié a permis de confirmer les résultats obtenus chez la
Souris.

L'utilisation du Rat pourrait potentiellement permettre d’optimiser certains tests cognitifs comme la reconnaissance d’objets
(temps d’exploration important, peu d’animaux a exclure).

Ce nouveau modele semble donc représenter un intéerét fondamental pour la génomique fonctionnelle.
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